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e Efecte de la sobreexpressio de CCNI in vivo
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1. CCNI activa CDK6.

2. Promou la proliferacio.

3. Esdevé un nou jugador de les vies d’activacio de CDK6 enriquint les rutes
del control del cicle cel-lular.

4. Actua com un potencial conductor oncogenic en cancer de mama.
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